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巴贝虫病是一种蜱媒原虫寄生于哺乳动物红细

胞内引起的人兽共患寄生虫病。巴贝虫属在世界上

已经发现有 100多种。1888年，Babes在罗马的病牛

血液中首次发现[1]。1957年，前南斯拉夫报告了首例

确诊的人巴贝虫病 [2]。我国巴贝虫病的报道十分罕

见。1982年李金福等 [3]在云南省耿马县发现了我国

首例人巴贝虫病。

巴贝虫属隶属于顶器复合门（Apicomplexa），孢

子虫纲（Sporozoasida）,梨形虫亚纲（Piroplasmia）,梨形

虫目（Piroplasmorida），巴贝虫科（Babesiidae）。根据

虫体大小可分为两类:大型虫体和小型虫体。大型虫

长 2.5~5.0 μm,超过红细胞半径,小型虫体长 1.0~2.5
μm,小于红细胞半径。典型虫体为梨形,寄生于宿主

红细胞内。环形、圆形、卵圆形、杆形、点状、阿米巴形

等虫体亦常见。巴贝虫的宿主动物为哺乳动物,主要

传播途径是经蜱虫叮咬传播,也可以输血传播和经胎

盘传播。近年来，国内外对巴贝虫的宿主动物和媒介

动物进行了大量的科学研究, 现就这方面的近况综述

如下。

1 宿主动物

巴贝虫的宿主动物为哺乳动物。多种小型兽类、

野生大型哺乳动物、家畜均可作为巴贝虫的宿主，成

为病原携带者和重要传染源。因此，它们也是巴贝虫

病流行病学调查研究的指示动物和研究对象。

1.1 啮齿动物 部分啮齿动物是巴贝虫的重要宿主

动物，对该病在自然界的长期保存、传播和流行起着

重要的作用。啮齿动物数量多，分布广，活动范围大，

与人类接触机会多，易于传播巴贝虫病，作为传染源

意义重大。啮齿动物可以感染田鼠巴贝虫（Babesia
microti）、分歧巴贝虫（Babesia divergence）和邓肯巴贝

虫（Babesia duncani）。针毛鼠（Niviventer fulvescens）、

社鼠（Niviventer confucianus）、黄胸鼠（Rattus flavipec⁃
tus）、褐家鼠（Rattus norvegicus）、棕背䶄（Clethriono⁃
mys rufocanus）、东方田鼠（Microtus fortis）、黑线姬鼠

（Apodemus agrarius）以及白腹鼠（Rattus coxinga）可以

自然感染田鼠巴贝虫。范东辉等 [4]采用 PCR检测方

法，在绥芬河口岸的黑线姬鼠体内检测出分歧巴贝

虫。韦亦成等[5]用分子生物学方法在浙江省大盘山脉

的针毛鼠和社鼠中检测出了田鼠巴贝虫。许多学者

也通过动物实验证实，多种啮齿动物可感染巴贝虫。

蔡玉春等 [6]用田鼠巴贝虫感染白变种实验（BALB/c）
小鼠、严重联合免疫缺陷小鼠（Severe combined im⁃
mune deficiency，SCID）、非肥胖糖尿病/重症联合免疫

缺陷小鼠（Nonobese diabetic/severe combined immuno⁃
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deficient，NOD/SCID），结果显示这些小鼠感染后第3d
在红细胞内查见田鼠巴贝虫虫体。Shih等[7]将一田鼠

巴贝虫病患者的全血注射到金黄地鼠腹腔中，然后通

过血涂片吉氏染色油镜观察和间接免疫荧光试验

（IFA）证实了接种过田鼠巴贝虫的金黄地鼠感染了田

鼠巴贝虫。同时在该患者的家中及其周围捕获 8只

屋顶鼠（Rattus rattus）、12只白腹鼠（Rattus coxinga）和

15只褐家鼠，结果有 8只白腹鼠感染了田鼠巴贝虫。

通过动物接种实验，邓肯巴贝虫可以在仓鼠和小鼠体

内复制，而分歧巴贝虫可以在长爪沙鼠（Meriones un⁃
guiculatus）体内复制[8]。

1.2 牛亚科动物 牛亚科动物分为 3个属，即牛属，

亚洲水牛属和非洲水牛属，带虫动物以黄牛、奶牛、牦

牛和水牛报道较多。牛亚科动物是很多巴贝虫的自

然感染宿主。目前已明确有牛巴贝虫（Babesia bovis）、
双芽巴贝虫（Babesia bigemina）、卵形巴贝虫（Babesia
ovata）、大巴贝虫（Babesia major）、东方巴贝虫(Babe⁃
sia orientalis)、分歧巴贝虫（Babesia divergence）和隐藏

巴贝虫（Babesia occultans）7 种巴贝虫可以被牛亚科

动物感染。我国报道过牛巴贝虫病的地区有湖北、湖

南、广东、广西、贵州、安徽、浙江、福建、重庆、云南、西

藏、青海、新疆、甘肃、陕西、河南、山东、江苏、河北、吉

林和辽宁。牛亚科动物感染后，出现发热、贫血、血红

蛋白尿、共济失调等症状，严重时引起死亡，病死率较

高，给畜牧业造成严重经济损失[9]。

研究者发现，一种巴贝虫可以被多种牛感染，例

如牛巴贝虫可以被黄牛、奶牛、牦牛和水牛感染。而

一种牛也可以感染多种巴贝虫，以二重感染和三重感

染多见。黄牛可以感染双芽巴贝虫、牛巴贝虫、卵形

巴贝虫和大巴贝虫。牦牛可以感染牛巴贝虫和双芽

巴贝虫[10]。奶牛可以感染双芽巴贝虫、牛巴贝虫、卵

形巴贝虫和大巴贝虫。犏牛可以感染双芽巴贝

虫[11]。水牛可以感染双芽巴贝虫、牛巴贝虫和东方巴

贝虫。2003年 6—10月，王开功等[12]对贵州省思南、

开阳、贵阳等县（市）一些养牛场 的113头牛经采末稍

血推片、姬姆萨染色、镜检，确诊为巴贝虫单独感染2
例，附红细胞体与双芽巴贝虫混合感染 25例，附红细

胞体与牛巴贝虫混合感染36例，3种病原体同时混合

感染7例。值得注意的是，东方巴贝虫是由我国学者

刘钟灵首次发现的，而且水牛是它的唯一宿主 [13]。同

成年本地牛相比，牛犊和外地引进牛的感染率高，临

床症状往往也更严重。在同一地区，放牧饲养的牛比

舍饲饲养的牛更容易感染巴贝虫，可能与放牧饲养的

牛更容易接触蜱虫有关。

1.3 羊亚科动物 羊亚科是牛科分布最广，成员最

复杂的一个亚科。截至目前，已报道的羊巴贝虫病病原

有莫氏巴贝虫（Babesia. motasi）、绵羊巴贝虫（Babesia.

ovis）、田鼠巴贝虫（Babesia microti）、双芽巴贝虫（Ba⁃
besia bigemina）、分歧巴贝虫（Babesia divergens）、泰氏

巴 贝 虫（Babesia. taylory）、粗 糙 巴 贝 虫（Babesia.
crassa）、叶状巴贝虫（Babesia. foliata）和狍巴贝虫（Ba⁃
besia capreoli）等 。Ros-García 等 [14]采集在西班牙

Basque Country山地草原放牧的无临床症状的 446份
Latxa breed羊的血液样本，通过液相芯片技术检测发

现 28份感染绵羊巴贝虫（Babesia. ovis），55份感染了

莫氏巴贝虫（Babesia. motasi）。
我国对羊巴贝虫病的研究起步晚，目前发现的病

原体有莫氏巴贝虫、绵羊巴贝虫以及一些未定种[15] 。

中国农业科学院兰州兽医研究所建立了各种分子生

物学和血清学检测技术，通过流行病学调查工作显

示，中国羊巴贝虫病阳性率在 11.2%~31.7% 之间，但

在甘肃甘南牧区则高达82.38%[16-17]。

1.4 犬科动物 根据有关报道和流行病学调查，能

被犬科动物感染的巴贝虫有4种，即吉氏巴贝虫（Ba⁃
besia gibsoni）、犬巴贝虫（Babesia canis）、韦氏巴贝虫

（Babesia.vogeli）和罗氏巴贝虫（Babesia rossi）[18-19]。我

国报道了猎犬、狼青犬、苏格兰梗、博美犬、牧羊犬、拉

布拉多犬、可卡犬、比熊犬、杜伯文犬、腊肠犬、大麦町

犬、藏獒、狐、貉等犬科动物感染了吉氏巴贝虫；藏獒、

杜宾犬、阿拉斯加犬、京巴犬、狼犬、比特犬、猎犬和马

犬等犬科动物可以感染犬巴贝虫。冯小兰等 [20]于

2011年6—8月在深圳地区采集有明显蜱接触史犬的

外周血 97份，通过半巢氏PCR方法检测发现吉氏巴

贝虫的阳性率为 34.02%（33/97），韦氏巴贝虫阳性率

为 8.25%（8/97）。汪恭富等[21]通过对南京地区 161例
犬巴贝虫病（106例感染了吉氏巴贝虫，55例感染了

犬巴贝虫）的调查，发现不同品种、不同毛色的犬感染

率也不一样。狼犬发病率最高，纯种犬次之，京巴犬

再次。可能与狼犬活动范围广泛，接触蜱的机会较多

有关。由于犬是人类的伴侣动物，与人类的关系密

切，它可以将传播媒介蜱从野外带回，并长期存活，从

而导致人被其叮咬甚至感染其携带的巴贝虫。

1.5 马科动物 马科动物可以感染马巴贝虫（Babei⁃
sia equi）和驽巴贝虫（Babesia caballi）。Laus等[22]在意

大利中部蜱传疾病高发区采集 138份驴静脉血样本,
通过间接免疫荧光抗体试验（IFAT）检测出39份样本

单独感染驽巴贝虫,27 份样本混合感染马泰勒虫

（Theileria equi）和驽巴贝虫，但是,通过PCR检测方法

检测出 5份样本单独感染驽巴贝虫,0份样本混合感

染马泰勒虫和驽巴贝虫。我国报道了马、驴和骡可以

感染马巴贝虫和驽巴贝虫[23]。

1.6 猪科动物 猪可以感染的巴贝虫有陶氏巴贝

虫、猪巴贝虫和柏氏巴贝虫 3种。2011年 7月，在云

南省梁河县的大厂、小厂乡的部分养猪场发生猪巴贝
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虫病，造成了很大的经济损失[24]。

1.7 人类 人感染巴贝虫后，轻者无明显症状，重者

可危及生命。常见症状有寒颤、高热、出汗、头疼和厌

食。巴贝虫还可以导致病人溶血性贫血和血小板减

少[25]。目前已明确人类可以感染五种巴贝虫，即田鼠

巴贝虫、分歧巴贝虫、猎户巴贝虫（Babesia venato⁃
rum）、邓肯巴贝虫和巴贝虫KO1型。也有报告人可

以感染牛巴贝虫和犬巴贝虫。目前，美国是报道人巴

贝虫病最多的国家，最常见的病原体是田鼠巴贝虫。

欧洲也是报道人巴贝虫病较多的一个地区，最常见的

病原体是分歧巴贝虫（Babesia divergens）[25]。欧洲一

些国家还发现人类可以感染猎户巴贝虫 [26]。巴贝虫

病的易感人群为老年人、有脾脏切除史、机体免疫系

统脆弱者(如人类免疫缺陷病毒感染者，癌症、肿瘤患

者)、肝脏或肾脏患有严重疾病者以及经常和蜱虫接

触的农牧民和林业工人[27]。

我国很少报道人巴贝虫病，云南、内蒙古、台湾、

浙江和黑龙江先后报道了人巴贝虫病。其中，浙江

省、台湾省报道的病例被确诊为田鼠巴贝虫感染，此

外，Zhou X等[28]在云南腾冲通过PCR检测技术发现10
例田鼠巴贝虫感染病例，其中8例为田鼠巴贝虫单独

感染，1例为田鼠巴贝虫与间日疟原虫混合感染，1例
为田鼠巴贝虫与恶性疟原虫混合感染。Jiang JF等[29]

于2011—2014年的5—7月收集2个月内有蜱虫叮咬

史并且在牡丹江林业中心医院就诊的病人血液样本

2 912份，通过巢氏PCR和序列分析检测出有48例患

者感染了猎户巴贝虫，其中 32例至少有一项临床症

状，剩余16例无临床症状。Qi C等[30]通过PCR和序列

分析，在山东省贫血患者血中检测出2例感染了分歧

巴贝虫。

1.8 其他罕见宿主动物 有研究报道在浣熊（Procy⁃
on lotor）体内及一些鸟类，如棕夜鸫（Catharus fusce⁃
scens）、知更鸟（Hylocichla mustelina），画眉鸟（Hylo⁃
cichla mustelina）及灰嘲鸫（Dumetella carolinensis）等

体内检测出了田鼠巴贝虫 [31]。Hoby等 [32]在瑞士阿尔

卑斯山区调查了 46只狍，48只岩羚羊和 9只马鹿,通
过血涂片镜检没有检测出巴贝虫，但通过PCR检测和

测序检测出12只狍、1只岩羚羊和1只马鹿感染了狍

巴贝虫（Babesia capreoli）。
2 传播媒介

巴贝虫病的主要传播途径是经蜱虫叮咬传播，也

可经输血传播和经胎盘传播[9]。自从Smith于1983年
首次提出蜱可传播巴贝虫以后，人们便开始了蜱传巴

贝虫生物学的研究，直到现在，这些研究仍在进行之

中。在疾病流行区的流行病学调查显示，感染巴贝虫

的病例大多具有蜱接触史。巴贝虫的传播媒介蜱有

很多种，不同蜱种也传播不同巴贝虫。微小牛蜱(Bo⁃

ophilus microplus)可以传播牛巴贝虫、双芽巴贝虫和

马巴贝虫。Ueti[33]等用微小牛蜱幼虫叮咬急性感染马

巴贝虫和慢性感染马巴贝虫的马 8d，然后将幼虫脱

离马，待幼虫蜕变为成虫后，让成虫叮咬健康小马，结

果发现这些健康小马感染了马巴贝虫。蓖子硬蜱(Ix⁃
odes ricinus)可以传播牛巴贝虫、双芽巴贝虫、大巴贝

虫、猎户巴贝虫、田鼠巴贝虫和狍巴贝虫。Øines Ø
等[34]在挪威收集 1 908只蓖子硬蜱，通过PCR检测方

法检测得出 2只蜱感染双芽巴贝虫，2只蜱感染狍巴

贝虫，1只蜱感染目前未被描述巴贝虫。长角血蜱

（Haem.longicornis）可以传播卵形巴贝虫、大巴贝虫、

吉氏巴贝虫、犬巴贝虫和马巴贝虫。日本学者 Ikadai
等[35]通过PCR技术检测和血清学检测证实长角血蜱

可以经期传播和经卵传播马巴贝虫。全沟硬蜱(Ixo⁃
des persulcatus）可以传播田鼠巴贝虫和牛巴贝虫。血

红扇头蜱（Rhipicephalus sanguineus）可以传播吉氏巴

贝虫和犬巴贝虫。在美国广泛流行的田鼠巴贝虫感

染病例主要是由肩突硬蜱（Ixodes scapularis）传播的。

在国内，付维明等[36]在黑龙江中俄边境口岸的全

沟硬蜱中分离到了田鼠巴贝虫。篦子硬蜱的成虫、若

虫和幼虫都可以传播牛巴贝虫，但是，全沟硬蜱传播

阶段为成虫。从 1996年开始，甘肃省动物防疫总站

对 20世纪 90年代以来在甘肃省陇东南地区流行的

“马类家畜疑难病”进行科技攻关，经流行病学调查、

病原研究与综合防制研究，确诊该疑难病为一种血液

原虫病——驽巴贝虫病，其病原为驽巴贝虫，传播媒

介为森林革蜱（Dermacentor silvarum）和草原革蜱（D.
nuttalli）[37]。范东辉等 [4]在绥芬河口岸采用夹夜法捕

获 50只鼠形动物，从它们体表共捡蜱 8只，均为全沟

硬蜱，只检测出 2只蜱感染了田鼠巴贝虫，另外采集

了 1 501只游离蜱，检测出 97只全沟硬蜱和 3只嗜群

血蜱感染了田鼠巴贝虫，24只全沟硬蜱和1只嗜群血

蜱（Ha. Concinna）感染了分歧巴贝虫。危芙蓉等[38]于

2011年8月采用逆毛式检蜱法采集重庆、福建、广东、

海南、广西、河北、河南、湖南、山西、江苏和浙江等11
个省（市、区）19处警犬基地警犬体表蜱虫，共计 399
只。采用巢式PCR和序列测定方法，检测出有 21只

寄生蜱感染了韦氏巴贝虫。

综上所述，巴贝虫的宿主动物和传播媒介呈现多

样化。已经发现自然感染巴贝虫的宿主动物有啮齿

动物、牛科动物、犬科动物、马科动物、猪科动物、人类

及鸟类等。传播媒介为硬蜱，主要为微小牛蜱、篦子

硬蜱、长角血蜱、全沟硬蜱、血红扇头蜱、肩突硬蜱、森

林革蜱、草原革蜱和嗜群血蜱。目前，我国对巴贝虫

病疫源地分布范围和流行规律、主要宿主动物携带巴

贝虫的能力和媒介蜱的携带巴贝虫能力和传播的生

物学机制尚不完全清楚；人群感染巴贝虫病的流行病
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学调查开展较少，需进一步研究宿主动物、媒介以及

人群感染情况。探讨不同区域巴贝虫病的宿主动物、

媒介的组成和地理分布特征，为有效地预防和控制巴

贝虫病提供科学依据。
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